
Datum staalafname:

Staalnummer:

Uur staalafname:

Specifieer:Anatomische site:

FFPE

Tumor stadium staal: primair

metastase

datum fixatie:

uur fixatie:

6-48u

48-72u

>72u

<6u

andere
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Naam patiënt:

Voornaam patiënt:

Geboortedatum:

Adres: 

Geslacht (M/V):

UZ Brussel dossier:

Lidnummer:

Naam mutualiteit:

Naam oncoloog:

Voornaam oncoloog:

Oncologische dienst:

Adres:

RIZIV nummer:

Aanvraagdatum:

Adres:

Uw referentie:

Kopie resultaat naar:

Rijksregisternummer:

Telefoon:

Handtekening:

versie5/20220511 
trieercentrum --> LABA

Identificatie patiënt 

Staalgegevens

Identificatie oncoloog

volbloed op EDTA

Procedure staal:

Email:

Naam patholoog:

Voornaam patholoog:

Pathologische dienst:

Adres:

RIZIV nummer:

Telefoon:

Handtekening:

Email:

Identificatie patholoog

Uw referentie:

Aanvraagdatum:

Referenties

Telefoon:

Email:

Specifieer:Histologie:

Een farmaco-diagnostische test wordt enkel gestart na ontvangst van een volledig ingevuld aanvraagformulier in drukletters

fixatieduur:

10% gebufferde formalinefixator:

Specifieer:

Behandelingsfase:

Stadium:

Primaire tumor:

Overwogen behandeling:

Klinische info

Bijkomende klinische informatie:

Pathologisch verslag meegeleverd 
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ER - SP1*

IMMUNOHISTOCHEMIE (IHC)

Analyse aanbod

PR - 1E2*

ALK - D5F3*

MLH1 Methylatie

IN-SITU HYBRIDISATIE (ISH)

MOLECULAIRE ANALYSES

NGS Thyroïd Translocatie (RNA)

NGS Translocatie Therapie (RNA)

NGS BRCA1-BRCA2* (DNA)

TCR herschikking*

NGS mutatie genen panel* (DNA)

AANVRAAGFORMULIER FARMACO-DIAGNOSTISCHE TESTEN (vervolg) 
versie5/20220511 

enkel geldig indien ook pagina 1 volledig ingevuld wordt 

 
 

Naam & voornaam patiënt:

Geboortedatum: Geslacht (M/V):

Identificatie patiënt

HER2 / Neu - 4B5*

ROS-1 - D4D6

PanTRK - EPR17341

PDL1 - SP263

PDL1 - SP142

PDL1 - 22C3*

andere IHC

MMR

MGMT Methylatie

Idylla KRAS*

Idylla NRAS - BRAF*

Idylla BRAF*

Idylla EGFR*

Idylla MSI*

NGS HRR genen* (DNA)

NGS Translocatie Sarcoma (RNA)

IDH1 - H09

IgH/TCR herschikking*

EGFR - 5B7*

(NSCLC/Gastro/Gyn/UC/HNSSC)

(UC/TNBC/NSCLC)

(NSCLC/UC/andere tumoren)

(MLH1-M1/MSH2-G219-1129/MSH6-SP93/PMS2-EPR3947)

Specifieer:

Specifieer:FISH

SISH HER2*

fusietranscripten in 6 genen: RET, PPARG, NTRK1, NTRK3, BRAF, ALK

fusietranscripten in 55 genen: ABL1, AKT3, ALK, AR, AXL, BRAF, BRCA1, BRCA2, CDK4, CSF1R, EGFR, EML4, ERBB2, ERG, ESR1, ETS1, ETV1, ETV4, ETV5, EWSR1, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FGFR4, FLI1, FLT1, FLT3, JAK2, KDR, KIF5B, KIT, MET, MLLT3, MSH2, MYC, NOTCH1, NOTCH2, 
NOTCH3, NRG1, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PAX3, PAX7, PDGFRA, PDGFRB, PIK3CA, PPARG, RAF1, ROS1, RPS6KB1, RET, TMPRSS2

44 genen: ABRAXAS1, ARID1A, ARID1B, ARID2, ATM, ATR, ATRX, BAP1, BARD1, BRCA1, BRCA2, BRIP1, CDK12, CDKN2A, CHEK1, CHEK2, FANCA, FANCC, FANCD2, FANCE, FANCF, FANCG, FANCL, IDH1, MLH1, MRE11, MSH2, MSH6, NBN, PALB2, PMS1, PMS2, POLD1, POLE, PPP2RA, 
PTEN, RAD50, RAD51B, RAD51C, RAD51D, RAD54L, SMARCA4, TP53

380 genen: ABL1, ABRAXAS1, ACD, ACVR1, ADA2, AIRE, AKT1, AKT2, AKT3, ALK, ANK2, ANKRD26, ANTXR1, ANTXR2, APC, AR, ARAF, ARID1A, ARID1B, ARID2, ASXL1, ATM, ATR, ATRX, AURKA, AXIN1, B2M, BAP1, BARD1, BCL2, BCL6, BCL7A, BCOR, BLM, BMPR1A, BRAF, BRCA1, 
BRCA2, BRIP1, BTK, CALR, CARD11, CASP8, CASP10, CBL, CCM2, CCND1, CCND2, CCND3, CCNE1, CD27, CD28, CD58, CD79A, CD79B, CDH1, CDK4, CDK6, CDK12, CDKN2A, CDKN2B, CEBPA, CHEK1, CHEK2, CIC, CIITA, COL2A1, CRBN, CREBBP, CRKL, CSF1R, CSF2RB, CSF3R, 
CSMD3, CTLA4, CTNNB1,CUL4B, CXCR4, CYLD, CYSKTR2, DAXX, DCC, DDR1, DDR2, DDX3X, DDX41, DELEC1, DICER1, DIS3, DKC1, DLC1, DMD, DNMT3A, DOCK8, DPH3, DPYD, DUSP2, EED, EGFR, EGLN1, EGLN2, EGR1, EIF1AX, ENG, EP300, EPAS1, EPCAM, EPHA3, ERBB2, ERBB3, 
ERBB4, ERCC2, ERG, ESR1, ESR2, ETV6, EXT1, EXT2, EZH2, FANCA, FANCC, FANCD2, FANCE, FANCF, FANCG, FANCL, FAS, FASLG, FAT1, FAT3, FAU, FBXW7, FCGBP, FGF3, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FGFR4, FH, FLCN, FLT3, FLT4, FOXL2, FOXO1, FUBP1, GAB2, GATA1, GATA2, GATA3, 
GFI1B, GLMN, GNA11, GNAQ, GNAS, H1-2, H1-4, H1-5, H3-3A, H3-3B, H3C2, H3C3, HRAS, HSPG2, HYDIN, ID3, IDH1, IDH2, IGF1R, IGLL5, IZKF1, IL4R, IL7R, IRF4, IRF8, JAK1, JAK2, JAK3, JINB, KCNG1, KDM5A, KDM5C, KDM6B, KDR, KEAP1, KIF1B, KIT, KLF2, KLF4, KMT2A, KMT2A, 
KMT2C, KMT2D, KRAS, KRIT1, LATS1, LATS2, LEMD3, LRBA, LRRK2, LSAMP, LTB, LYST, LZTR1, MAP2K1, MAP2K2, MAP2K4, MAP3K8, MAPK1, MAPK3, MAX, MC1R, MCL1, MDH2, MDM2, MDM4, MED12, MEF2B, MEN1, MET, MITF, MLH1, MPL, MRE11, MSC, MSH2, MSH6, MTOR, 
MUTHY, MYB, MYC, MYCN, MYD88, MYH9, MYOD1, NBEAL2, NBN, NF1, NF2, NFKB1, NFKB2, NFKBIA, NFKBIE, NKX2-1, NOL9,  NOTCH1, NOTCH2, NOTCH3, NPM1, NRAS, NSD2, NTRK1, NTRK2, NTRK3, NUTM1, PAK1, PALB2, PAX8, PBRM1, PDCD1, PDCD10, PDGFRA, PDGFRB, 
PHOX2B, PIK3CA, PIK3CB, PIK3CD, PIK3R1, PIM1, PLCB4, PLCG1, PLCG2, PMS1, PMS2, POLD1, POLE, POLR2A, POT1, PPM1D, PPP2R2A, PPP6C, PRDM1, PRF1, PRKAR1A, PRKD2, PTCH1, PTEN, PTPN11, PTPRD, RAB35, RAC1, RAD50, RAD51B, RAD51C, RAD51D, RAD54L, RAF1, 
RASAL1, RB1, RET, RHOA, RICTOR, RNF43, ROBO1, ROBO2, ROS1, RSPS15, RUNX1, RYR1, SDHA, SDHAF2, SDHB, SDHC, SDHD, SETBP1, SETD2, SF3B1, SGK1, SLC25A11, SLC29A3, SLIT2, SMAD4, SMARCA4, SMARCB1, SMO, SOCS1, SPEN, SPOP, SRC, SRSF2, STAG2, STARD9, 
STARD13, STAT1, STAT3, STAT5B, STAT6, STK11, SUFU, SUZ12, SYK, SYNE1, TBL1XR1, TCF3, TEK, TENT5C, TERC, TERF2IP, TERT, TET2, TGFBR2, TMEM127, TNFAIP3, TNFRSF13B, TNFRSF14, TP53, TPMT, TRAF3, TRAF7, TRRAP, TSC1, TSC2, TSHR, U2AF1, UBR5, UGT1A1, USP13, 
VAV1, VHL, WAS, WT1, WWOX, XPO1, XRCC2, YEATS2, ZRSR2

In functie van het (primair) tumortype wordt een genen subset geanalyseerd. Meer info over de samenstelling van de genen subpanels (vaste tumoren: gynaeco, hersenen, long, thyroïd, 
andere - hematologische tumoren: lymfoïd, meyloïd) op http://www.brightcore.be/stht

NGS TSO500 - Ballett studie

NGS FM Hemato/Sarcoma (Foundation Medicine) - GeNeo studie

NGS FM1 (Foundation Medicine) - GeNeo studie

DNA mutatie, DNA CNV, DNA translocatie, MSI, TMB

DNA mutatie, DNA CNV, DNA translocatie, MSI, TMB

DNA mutatie, DNA CNV, DNA translocatie, MSI, TMB, RNA translocatie/fusies

Specifieer:Andere

Studies

Analyse aanbod volgens ComPerMed workflows ( https://www.compermed.be/en/workflows) 
  
Analyses kunnen wijzigen in functie van het geleverd materiaal  
  
* Analyses onder toepassingsgebied 141-MED - labogids pathologie  
https://www.uzbrussel.be/documents/492747/619295/algemene_richtlijnen_anatomo-pathologie.pdf/68ea669a-7733-acea-40cf-3ccc713c67d9?t=1590404570867

Mammaprint

OncotypeDX
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http://www.brightcore.be/stht
https://www.compermed.be/en/workflows
https://www.uzbrussel.be/documents/492747/619295/algemene_richtlijnen_anatomo-pathologie.pdf/68ea669a-7733-acea-40cf-3ccc713c67d9?t=1590404570867
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Identificatie patiënt
(NSCLC/Gastro/Gyn/UC/HNSSC)
(UC/TNBC/NSCLC)
(NSCLC/UC/andere tumoren)
(MLH1-M1/MSH2-G219-1129/MSH6-SP93/PMS2-EPR3947)
fusietranscripten in 6 genen: RET, PPARG, NTRK1, NTRK3, BRAF, ALK
fusietranscripten in 55 genen: ABL1, AKT3, ALK, AR, AXL, BRAF, BRCA1, BRCA2, CDK4, CSF1R, EGFR, EML4, ERBB2, ERG, ESR1, ETS1, ETV1, ETV4, ETV5, EWSR1, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FGFR4, FLI1, FLT1, FLT3, JAK2, KDR, KIF5B, KIT, MET, MLLT3, MSH2, MYC, NOTCH1, NOTCH2, NOTCH3, NRG1, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PAX3, PAX7, PDGFRA, PDGFRB, PIK3CA, PPARG, RAF1, ROS1, RPS6KB1, RET, TMPRSS2
44 genen: ABRAXAS1, ARID1A, ARID1B, ARID2, ATM, ATR, ATRX, BAP1, BARD1, BRCA1, BRCA2, BRIP1, CDK12, CDKN2A, CHEK1, CHEK2, FANCA, FANCC, FANCD2, FANCE, FANCF, FANCG, FANCL, IDH1, MLH1, MRE11, MSH2, MSH6, NBN, PALB2, PMS1, PMS2, POLD1, POLE, PPP2RA, PTEN, RAD50, RAD51B, RAD51C, RAD51D, RAD54L, SMARCA4, TP53
380 genen: ABL1, ABRAXAS1, ACD, ACVR1, ADA2, AIRE, AKT1, AKT2, AKT3, ALK, ANK2, ANKRD26, ANTXR1, ANTXR2, APC, AR, ARAF, ARID1A, ARID1B, ARID2, ASXL1, ATM, ATR, ATRX, AURKA, AXIN1, B2M, BAP1, BARD1, BCL2, BCL6, BCL7A, BCOR, BLM, BMPR1A, BRAF, BRCA1, BRCA2, BRIP1, BTK, CALR, CARD11, CASP8, CASP10, CBL, CCM2, CCND1, CCND2, CCND3, CCNE1, CD27, CD28, CD58, CD79A, CD79B, CDH1, CDK4, CDK6, CDK12, CDKN2A, CDKN2B, CEBPA, CHEK1, CHEK2, CIC, CIITA, COL2A1, CRBN, CREBBP, CRKL, CSF1R, CSF2RB, CSF3R, CSMD3, CTLA4, CTNNB1,CUL4B, CXCR4, CYLD, CYSKTR2, DAXX, DCC, DDR1, DDR2, DDX3X, DDX41, DELEC1, DICER1, DIS3, DKC1, DLC1, DMD, DNMT3A, DOCK8, DPH3, DPYD, DUSP2, EED, EGFR, EGLN1, EGLN2, EGR1, EIF1AX, ENG, EP300, EPAS1, EPCAM, EPHA3, ERBB2, ERBB3, ERBB4, ERCC2, ERG, ESR1, ESR2, ETV6, EXT1, EXT2, EZH2, FANCA, FANCC, FANCD2, FANCE, FANCF, FANCG, FANCL, FAS, FASLG, FAT1, FAT3, FAU, FBXW7, FCGBP, FGF3, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FGFR4, FH, FLCN, FLT3, FLT4, FOXL2, FOXO1, FUBP1, GAB2, GATA1, GATA2, GATA3, GFI1B, GLMN, GNA11, GNAQ, GNAS, H1-2, H1-4, H1-5, H3-3A, H3-3B, H3C2, H3C3, HRAS, HSPG2, HYDIN, ID3, IDH1, IDH2, IGF1R, IGLL5, IZKF1, IL4R, IL7R, IRF4, IRF8, JAK1, JAK2, JAK3, JINB, KCNG1, KDM5A, KDM5C, KDM6B, KDR, KEAP1, KIF1B, KIT, KLF2, KLF4, KMT2A, KMT2A, KMT2C, KMT2D, KRAS, KRIT1, LATS1, LATS2, LEMD3, LRBA, LRRK2, LSAMP, LTB, LYST, LZTR1, MAP2K1, MAP2K2, MAP2K4, MAP3K8, MAPK1, MAPK3, MAX, MC1R, MCL1, MDH2, MDM2, MDM4, MED12, MEF2B, MEN1, MET, MITF, MLH1, MPL, MRE11, MSC, MSH2, MSH6, MTOR, MUTHY, MYB, MYC, MYCN, MYD88, MYH9, MYOD1, NBEAL2, NBN, NF1, NF2, NFKB1, NFKB2, NFKBIA, NFKBIE, NKX2-1, NOL9,  NOTCH1, NOTCH2, NOTCH3, NPM1, NRAS, NSD2, NTRK1, NTRK2, NTRK3, NUTM1, PAK1, PALB2, PAX8, PBRM1, PDCD1, PDCD10, PDGFRA, PDGFRB, PHOX2B, PIK3CA, PIK3CB, PIK3CD, PIK3R1, PIM1, PLCB4, PLCG1, PLCG2, PMS1, PMS2, POLD1, POLE, POLR2A, POT1, PPM1D, PPP2R2A, PPP6C, PRDM1, PRF1, PRKAR1A, PRKD2, PTCH1, PTEN, PTPN11, PTPRD, RAB35, RAC1, RAD50, RAD51B, RAD51C, RAD51D, RAD54L, RAF1, RASAL1, RB1, RET, RHOA, RICTOR, RNF43, ROBO1, ROBO2, ROS1, RSPS15, RUNX1, RYR1, SDHA, SDHAF2, SDHB, SDHC, SDHD, SETBP1, SETD2, SF3B1, SGK1, SLC25A11, SLC29A3, SLIT2, SMAD4, SMARCA4, SMARCB1, SMO, SOCS1, SPEN, SPOP, SRC, SRSF2, STAG2, STARD9, STARD13, STAT1, STAT3, STAT5B, STAT6, STK11, SUFU, SUZ12, SYK, SYNE1, TBL1XR1, TCF3, TEK, TENT5C, TERC, TERF2IP, TERT, TET2, TGFBR2, TMEM127, TNFAIP3, TNFRSF13B, TNFRSF14, TP53, TPMT, TRAF3, TRAF7, TRRAP, TSC1, TSC2, TSHR, U2AF1, UBR5, UGT1A1, USP13, VAV1, VHL, WAS, WT1, WWOX, XPO1, XRCC2, YEATS2, ZRSR2
In functie van het (primair) tumortype wordt een genen subset geanalyseerd. Meer info over de samenstelling van de genen subpanels (vaste tumoren: gynaeco, hersenen, long, thyroïd, andere - hematologische tumoren: lymfoïd, meyloïd) op http://www.brightcore.be/stht
DNA mutatie, DNA CNV, DNA translocatie, MSI, TMB
DNA mutatie, DNA CNV, DNA translocatie, MSI, TMB
DNA mutatie, DNA CNV, DNA translocatie, MSI, TMB, RNA translocatie/fusies
Studies
Analyse aanbod volgens ComPerMed workflows ( https://www.compermed.be/en/workflows)
 
Analyses kunnen wijzigen in functie van het geleverd materiaal 
         
* Analyses onder toepassingsgebied 141-MED - labogids pathologie 
https://www.uzbrussel.be/documents/492747/619295/algemene_richtlijnen_anatomo-pathologie.pdf/68ea669a-7733-acea-40cf-3ccc713c67d9?t=1590404570867
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